ZKO616

Target Position: exonl

Sense Strand Sequence
ataatgggctacgctacttacgacttttattttgaaacgtctaaatcacggaagctgtgeacgtgctttgetgtgtigtcaaa
caaactcaaagtgcgaactgtagtgcagtaaagcgccaaatcatttaaacaggtaaataatctattgcatgeatattgttg
atacctaaaatgattggatttagttttatttttaatatttatcacgtaactaaacaactctatatcaaggttattcgtgtattaa
atgattggaatgtgcatcactatcagaactctctgaacacggattttagttttaatctttaaacctttttcaaatgaaaatacc
tctgtctgteggtgtacaggtgtsATGGTGGTAAATGTCICGT TTGCTGCGGCTGGTTTTTTAGGAGCA
TATCATCTCGGTGTAGCAAAGGCGTTACTGAAGCATGGAGATAAACTGCTGTCCTCTTTAAAA
GCCTGCGCTGGAGCTTCAGCTGGTGCTTTAGTGGCCGCTATGATAATCACTGCTCCTGATAAA
CTGCAGgtaaagtcattcaccccacagcatgtaaaaactgtactgtgctcaaccaaagtagttagaatgttgaagttaa
gcctcactcacagtagaagaggtgagacgtggttaa

Uppercase: Exon/coding sequence
Lowercase: intron/noncoding sequence
atcg : Forward/Reverse primer

atcg : cas9 target site

ZKO616a: 8bp deletion
CLUSTAL format alignment by MAFFT FFT-NS-i (v7.215)

WT GGTGTACAGGTGTGATGGTGGTAAATGTCTCGTTTGCTGCGGCTGGTTTTTTAGGAGCAT
ZK0616a GGTGTACAGGTGTGATGGTGGTAAATGT—————~ CTGCGGCTGGTTTTTTAGGAGCAT
skkkokkkiokkkdokkkokkkdokokokdokok spokkkokokkokokkokok ok dokok

ZKO616b: 11bp deletion and 3bp insertion
CLUSTAL format alignment by MAFFT FFT-NS-i (v7.215)

WT GGTGTACAGGTGTGATGGTGGTAAATGTCTCGTTTGCTGCGGCTGGTTTTTTAGGAGCAT
2K0616b GGTGTACAGGTGTGATGGTGGTAAAACT———————~ CTGCGGCTGGTTTTTTAGGAGCAT
skkkokkkiokkkobkrkkkkdoblk % spokkdokkokkkdokok kol odokok



